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Conjunto de poritos. msg%xj_é}f_@ge DNA anexados a uma
superficie solida; ,.:/“"_, ol T

Superficie solida compoé’a #l@lro especial com tamanho

de uma lamina de micresesp dp‘tyé{_
















- Probabilidade de%bt'ejl a*e;taigtka de valor igual ou mais

extrema que a obtida noyt sab que a hipotese nula se
verifica. E frequentemente de ‘a menor escolha para o nivel

de significancia, tal que a hlpotese rejeltada

* Hipdtese nula conmderad&‘qudadéwa Lmhal—mente
* Hipdtese alternativa é co@b‘feme,nto d’a}*gotese nula;
‘;t"’

Da opcao tomada sobrgﬂ,’h’ erSg;n,ya podem ocorrer 2 tipos de
erros. w‘\ x_,,

- Errosde Tipo I: Rejeltar-é‘h gg&e;gg‘rmla sendo esta verdadeira;
- Erros de Tipo ll: Nao FEJEIi}ég htpa.’oése nula, sendo esta falsa;
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Significancia é a probabllldfdé de*‘e/b,méte'f ergqs de Tipo I.
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Valor-p - vartéyé,l“ estaftjstlca para testes

individuais de hlpotefs:es,;'»»'
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Microarray junta. varEBthJﬂhares de hipoteses
a0 mesmo temp%‘ L™ AL

Valor-p volatil ea;ﬁ,,a'varla%;b do tamanho da
amostra; ,,_,,, e } 8

Aplicado a testes-w{]f,ﬂos o valor-p, € usado
para medir a perc‘elyxtagém de falsos positivos

de um teste, vahgl?ﬁa.@- ‘fe:om 0 valor-p < 0.05;
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FDR ENR“e Se;n§|bllldade
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FDR: 4 Jo N~.~..,.7,-‘<'§&"

FDR é o valor espe aelo‘ da" “proporcao de falsos
positivos entre os resu ta ' |f|cat|vos
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Interpretacao util no éﬁfy 0 de;rmcroarrays
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FNR e sensibilidade: 4-{ - )L)}

FNR é o valor : éS erado d proporcao de falsos
negativos entre 0s] @Osnﬁédpfgggmﬂcatlvos

Sensibilidade é 1 —”FN&/«#»

Uteis para n3o ocoyréf ,@é‘r’fda de demasiados genes
expressados d|ferery:‘f§ m.ant@‘&, 2
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da FDR pa#gfum,estl&q de microarray
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Factores que dgtermmam as caracteristicas

* Proporcao dos genes ?}b 2 @dos diferencialmente
reais;

e Distribuicdo das dlféfng'a.s FE‘é}?}

* Variacao nas medlel%y ) %
2 } |
* Tamanho da amost‘fa* o

43"

«gy’q* e,

Apenas o tamanho’ /a ~_g;lmg)‘stra e controlado pelo
investigador. _4/ % ot
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Numero de genes
realmente DE
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Depende de:

FDR toleravel
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mostra

Distribuicao dos

genes realmente DE
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NUmMers de’Amostras
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Genes ¢oMm’ pé-’dpenos efeitos
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Genes com forte
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impacto na FDR,
devidoa

Aumento de p,

nula de t-statistics
observada
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Moy, ;:n»
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Util aos uentrsftas,f’?a‘jt.consuenuallzagao,
essencialmente an'ﬁ fiagem de dados
relevantes ao concei »‘ﬁ‘ct@é’ 0.
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